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Gen-Panel 
Tumorsyndrome 

ABL1, ABRAXAS1, ACD, ADM, AIP, AKT1, AKT2, ALK, APC, AR, ARID1A, ATM, ATR, AXIN2, BAP1, BARD1, BLM, 

BMPR1A, BRCA1, BRCA2, BRIP1, CCND1, CDC73, CDH1, CDK4, CDKN1A, CDKN1B, CDKN1C, CDKN2A, CDKN2B, 

CDKN2C, CHEK2, CTR9, CYLD, DDB2, DICER1, DIS3L2, EGFR, EGLN1, EPCAM, ERCC1, ERCC2, ERCC3, ERCC4, 

ERCC5, ESR1, FANCA, FANCB, FANCC, FANCD2, FANCE, FANCF, FANCG, FANCI, FANCL, FANCM, FH, FLCN, 

FOXE1, GPC3, GREM1, HABP2, HNF1A, HOXB13, HRAS, KIF1B, KIT, KLLN, LZTR1, MAP3K1, MAX, MBD4, MDH2, 

MDM2, MEN1, MET, MITF, MLH1, MLH3, MRE11, MSH2, MSH3, MSH6, MTAP, MUTYH, NBN, NDUFA13, NF1, 

NF2, NKX2-1, NOTCH3, NRG1, NTHL1, NTRK1, PALB2, PAX3, PBRM1, PDGFRA, PHOX2B, PIK3CA, PIK3R1, PKD2, 

PMS1, PMS2, POLD1, POLE, POLH, POT1, PRKAR1A, PTCH1, PTCH2, PTEN, RAD50, RAD51, RAD51C, RAD51D, 

RAD54L, RB1, RECQL4, REST, RET, RHBDF2, RINT1, RNF43, RPS20, SCG5, SDHA, SDHAF2, SDHB, SDHC, SDHD, 

SEC23B, SLX4, SMAD4, SMARCA4, SMARCB1, SMARCE1, SPRED1, SRGAP1, STK11, SUFU, TERF2IP, TERT, 

TINF2, TMEM127, TP53, TRIM28, TSC1, TSC2, UBE2T, VHL, WRAP53, WRN, WT1, XPA, XPC, XRCC2 

 

Untersuchungstechnik Anweisung Version Gerät CE-

Verfahren 

In-House-

Verfahren 

Sequencing-by 

synthesis, Sanger-

Sequenzierung, MLPA 

6.2.22 AM Agilent CREv4 Exom 

Ansatz Version A, 6.2.3 AM PCR 

Version F, 6.2.6 AM Durchführung 

einer genetischen Untersuchung 

mittels Sanger-Sequenzierung 

Version G, 6.1.2 AG Sequenzierer 

Version F, 6.2.24 AM Datenanalyse 

Dragen Workflow Version A, 6.2.23 

AM Auswertung mit Emedgene 

Version A, 6.1.16 AG Illumina 

NovaSeq Version A, 6.1.2 AG 

Sequenzierer Version F, 6.2.9 AM 

MLPA Version H 

Illumina 

NextSeq 550, 

Illumina 

NovaSeq X 

Plus, ABI 

SeqStudio 

Flex 8 

nein ja 

 

Panel zur Erkrankung Anzahl etabliert seit aktuelle Version Freigabe-Datum d. Version 

Tumorsyndrome 157 Gene 12.12.2022 B 20.09.2024 

 

Alle Analyte sind flexibel akkreditiert und erfüllen die Anforderungen der EA (European Accredidation) bzw. DAkkS (Deutsche Akkreditierungsstelle) 

an die Akkreditierung flexibler Geltungsbereiche. 


